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 概述  

为贯彻落实《中华人民共和国生物安全法》、《中华人民共和国人类遗传资源

管理条例》，为确保各项规定落地落实，进一步提高我国人类遗传资源管理效能。

人类遗传资源信息向境外组织、个人及其设立或者实际控制的机构提供或者开放

使用的，中方信息所有者应当先完成信息备份，然后通过国家卫生健康委员会政

务服务平台进行事先报告。 

国家生物信息中心（简称“CNCB-NGDC”），依托单位中国科学院北京基因组

研究所（国家生物信息中心），承担国家人类遗传资源信息管理备份平台（简称

“备份平台”）运行维护任务。为了配合实施细则的执行，备份平台进行了系统升

级 ， 已 实 现 与 人 类 遗 传 资 源 服 务 管 理 系 统 （ 简 称 “ 人 遗 系 统 ” ，

https://www.hgrg.net/login）的用户账号一体化管理。同时，备份平台进一步优化

了备份流程并初步实现备份编号的实时同步，旨在提升数据备份的效率和可靠性，

为广大科研人员提供便利的人类遗传资源数据备份、管理、共享和应用服务。 

系统升级后的信息备份流程包括：用户账号登录、创建项目、备份信息、创

建文件信息与数据信息关联，完成以上所有步骤并提交即可获得备份编号。简要

流程可参考下图： 

 

数据备份流程图 

重要提示: 在进行数据信息关联之前，需先将数据文件提交到 CNCB-NGDC

的数据资源库中。数据类型与递交方式指南如下： 

https://www.hgrg.net/login
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对应数据库 数据类型 格式类型 

GSA-Human 组学原始测序数据 
邮箱：gsa@big.ac.cn 

QQ 群：548170081 

GWH 全基因组组装数据 
邮箱：gwh@big.ac.cn 

QQ 群：183915274 

GVM 

基因组变异数据 
邮箱：gvm@big.ac.cn 

QQ 群：468638108 
变异芯片数据 

全基因组关联分析数据 

GenBase 核酸序列类生物标志物 
邮箱：genbase@big.ac.cn 

QQ 群：629388189 

OMIX 

基因组芯片原始数据 

邮箱：gsa@big.ac.cn  

QQ 群：516418530 

芯片统计与分析数据 

其它核酸类生物标志物 

各类统计与分析数据 

 

注册登录 

新备份平台与人遗系统（网址：https://www.hgrg.net/login）已实现了用户账

号的一体化，用户可以使用同一个账号登录两个系统，方便快捷地管理备份信息

和办理人类遗传资源服务相关业务。 

如果您尚未在人遗系统注册，请先进行注册并获取法人（单位）授权后再登

录本系统；如已注册，您可以直接登录。 

 

https://ngdc.cncb.ac.cn/gsa-human
mailto:gsa@big.ac.cn
http://shang.qq.com/wpa/qunwpa?idkey=61f3fb4bf0de81ee451a6684c2444d23763685bf9d91accab744bb7d97e77c58
https://ngdc.cncb.ac.cn/gwh
mailto:gwh@big.ac.cn
https://jq.qq.com/?_wv=1027&k=VLvYXfka
https://ngdc.cncb.ac.cn/gvm
mailto:gvm@big.ac.cn
http://shang.qq.com/wpa/qunwpa?idkey=bed22e3fe87a6dbeb72d24a4dead1960937877a6371f7b9412c1829b1902f82c
https://ngdc.cncb.ac.cn/genbase/
https://ngdc.cncb.ac.cn/genbase/
mailto:genbase@big.ac.cn
http://qm.qq.com/cgi-bin/qm/qr?_wv=1027&k=57sz5pXtJCkag8h6Zr5IiEG21wg66tFU&authKey=Nm8zwTFM707c7qZzEkMevbThC%2FBf%2Ffy8rVPRc%2B3D%2B8LsAP3xUyXEUYHElfAB%2BxkP&noverify=0&group_code=629388189
http://qm.qq.com/cgi-bin/qm/qr?_wv=1027&k=57sz5pXtJCkag8h6Zr5IiEG21wg66tFU&authKey=Nm8zwTFM707c7qZzEkMevbThC%2FBf%2Ffy8rVPRc%2B3D%2B8LsAP3xUyXEUYHElfAB%2BxkP&noverify=0&group_code=629388189
https://ngdc.cncb.ac.cn/omix
mailto:gsa@big.ac.cn
http://qm.qq.com/cgi-bin/qm/qr?_wv=1027&k=8MX8E6CD78c0Wbl_NG-7hpNd2ILmkwsd&authKey=TpCy2vjNGO0gXr79pJlItwHaQCBsmc4YnAbwB9d6qp8LKXada9wGLmpIV70Qvj1F&noverify=0&group_code=516418530
https://www.hgrg.net/login
https://apply.hgrg.net/
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账号功能 

自然人 

在备份平台中，自然人作为业务层，可以进行名下备份查看、新备份创建、

原备份认领等面向自然人的服务事项。用户账号一体化后，自然人仅能使用其个

人账号下的备份信息通过人遗系统进行“事先报告”业务办理。 

 

备份查看 

自然人可查看本人账号所有备份信息。注意：自然人首次登录系统时，如注

册信息（包括姓名、手机号和单位信息）与原备份平台一致，系统会自动将原备

份平台中已获得备份号的备份信息归入该账号。 

备份创建 

自然人用户账号完成单位认证后即可开始进行信息备份。数据备份流程主要

包括：①创建项目信息、②创建备份信息、③创建文件信息与数据信息关联，完

成以上所有步骤并提交即可④获得备份编号。具体操作步骤如下： 

⚫ 创建项目信息 

开始备份前，首先需要创建项目，点击左侧导航栏的【新建项目】，根据要

求，依次填写项目名称、项目负责人、负责人邮箱（该信息在关联数据时起到关

键作用）、单位名称，确定无误后点击【立即创建】完成提交。 

https://apply.hgrg.net/
https://ngdc.cncb.ac.cn/hgrip/v1
https://ngdc.cncb.ac.cn/hgrip/v1
https://ngdc.cncb.ac.cn/hgrip/v1
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注意：一旦提交，自然人暂无权删除或修改已创建的信息。 

– 项目名称：您可以根据个人偏好自行填写项目名称，但请注意确保同一

账户下的项目名称不可重复。 

– 项目负责人：请填写承担该项目研究的负责人的真实姓名。 

– 负责人邮箱：建议使用单位邮箱，请务必仔细核对确保填写无误，并建

议在后续数据提交过程中使用此邮箱。 

– 单位名称：如果您的账号已在“人遗系统”获得单位认证，本系统会自动

匹配单位名称，无需填写。如果您尚未获得认证，请前往“人遗系统”完成认证。 

  

⚫ 创建备份信息 

在上一步创建项目后，会自动跳转到“项目列表”，可在列表中查看项目具体

信息。创建备份信息的具体操作流程如下： 

1. 添加备份项：点击新建项目操作列中的【查看】进入备份列表。点击【添

加】填写基本信息； 

如出现以上提示，表明您尚未获得认

证，请前往“人遗系统”完成认证 

http://219.232.210.112/apply/login
http://219.232.210.112/apply/login
http://219.232.210.112/apply/login
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2. 填写基本信息：确定备份信息填写无误后，点击【立即创建】提交。 

⚫ 选择"涉及内容"时请谨慎，因为“添加常规文件”中的下拉菜单会根据所

选的"涉及内容"进行相应的调整； 

⚫ 一旦获得备份号，不支持对文件信息进行追加操作。如需追加，请新建

备份。人遗系统支持一项事先报告关联多个备份号。 

 

点击进入“备份列表” 

点击创建新备份 

按实际情况进行选择 

http://219.232.210.112/apply/login
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3. 完成备份信息添加：新添加的备份信息将显示在备份列表中。 

⚫ 可通过点击【修改】按键重新调整备份名称和涉及内容； 

⚫ 可通过点击【添加文件】按键，进入文件信息关联页面。 

 

 

⚫ 关联数据文件信息 

在备份列表中，点击【添加文件】按钮进入提交文件信息页面。在进行数据

信息关联之前，需先将数据文件提交到 CNCB-NGDC 的数据资源库中。如果您

的数据还未提交，请先使用项目负责人邮箱（创建项目时填写的项目负责人邮箱）

注册账号并完成数据提交后，再进行信息关联。 

数据库信息与联系方式如下： 

对应数据库 数据类型 格式类型 

GSA-Human 组学原始测序数据 
邮箱：gsa@big.ac.cn 

QQ 群：548170081 

GWH 全基因组组装数据 
邮箱：gwh@big.ac.cn 

QQ 群：183915274 

GVM 

基因组变异数据 
邮箱：gvm@big.ac.cn 

QQ 群：468638108 
变异芯片数据 

全基因组关联分析数据 

GenBase 核酸序列类生物标志物 
邮箱：genbase@big.ac.cn 

QQ 群：629388189 

OMIX 

基因组芯片原始数据 

邮箱：gsa@big.ac.cn  

QQ 群：516418530 

芯片统计与分析数据 

其它核酸类生物标志物 

各类统计与分析数据 

https://ngdc.cncb.ac.cn/gsa-human
mailto:gsa@big.ac.cn
http://shang.qq.com/wpa/qunwpa?idkey=61f3fb4bf0de81ee451a6684c2444d23763685bf9d91accab744bb7d97e77c58
https://ngdc.cncb.ac.cn/gwh
mailto:gwh@big.ac.cn
https://jq.qq.com/?_wv=1027&k=VLvYXfka
https://ngdc.cncb.ac.cn/gvm
mailto:gvm@big.ac.cn
http://shang.qq.com/wpa/qunwpa?idkey=bed22e3fe87a6dbeb72d24a4dead1960937877a6371f7b9412c1829b1902f82c
https://ngdc.cncb.ac.cn/genbase/
https://ngdc.cncb.ac.cn/genbase/
mailto:genbase@big.ac.cn
http://qm.qq.com/cgi-bin/qm/qr?_wv=1027&k=57sz5pXtJCkag8h6Zr5IiEG21wg66tFU&authKey=Nm8zwTFM707c7qZzEkMevbThC%2FBf%2Ffy8rVPRc%2B3D%2B8LsAP3xUyXEUYHElfAB%2BxkP&noverify=0&group_code=629388189
https://ngdc.cncb.ac.cn/omix
mailto:gsa@big.ac.cn
http://qm.qq.com/cgi-bin/qm/qr?_wv=1027&k=8MX8E6CD78c0Wbl_NG-7hpNd2ILmkwsd&authKey=TpCy2vjNGO0gXr79pJlItwHaQCBsmc4YnAbwB9d6qp8LKXada9wGLmpIV70Qvj1F&noverify=0&group_code=516418530
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如果您的数据已提交至 CNCB-NGDC 的数据资源库中，请依照以下方式完

成数据文件信息关联，具体操作流程如下： 

1. 添加常规数据文件项：点击【添加常规文件】，填写详细信息 

 

 

 

2. 数据文件信息校验：核查填写无误后点击【立即创建】。系统会对提交账

所选数据类型会提示对应提交数据库 

⚫ “数据库提交账号”填写数据提交账号邮箱； 

⚫ “数据集序列号”填写在数据库中获得的数据归档编号 
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号与数据集序列号进行校验。如果提示“提交账号与数据集序列号不匹配”，请检

查确认“数据集序列号”或“数据库提交账号”是否填写有误。如需更多帮助，可致

电 010-84097816 或者直接咨询对应数据库。 

数据库 服务邮箱 QQ 交流群 

GSA-Human gsa@big.ac.cn 548170081 

GWH gwh@big.ac.cn  183915274 

GenBase genbase@big.ac.cn 629388189 

GVM gvm@big.ac.cn  468638108 

OMIX gsa@big.ac.cn 516418530 

3. 完成文件信息添加：提交账号与数据集序列号通过校验后。通常会出现

以下两种情况： 

如果“数据库提交账号”与“项目负责人邮箱”一致，数据文件信息添加完成。

新添加的文件信息将显示在文件列表中，“进度”状态为 “完成”。您可点击【修

改】更新“合计例数”和“规格（MB/例）”信息修改 

 

 

 “数据库提交账号”与“项目负责人邮

箱”一致，都是 data-admin@big.ac.cn 

下拉菜单会根据所

选的"涉及内容"进

行相应的调整 

mailto:gsa@big.ac.cn
http://shang.qq.com/wpa/qunwpa?idkey=61f3fb4bf0de81ee451a6684c2444d23763685bf9d91accab744bb7d97e77c58
mailto:gwh@big.ac.cn
https://jq.qq.com/?_wv=1027&k=VLvYXfka
mailto:genbase@big.ac.cn
http://qm.qq.com/cgi-bin/qm/qr?_wv=1027&k=57sz5pXtJCkag8h6Zr5IiEG21wg66tFU&authKey=Nm8zwTFM707c7qZzEkMevbThC%2FBf%2Ffy8rVPRc%2B3D%2B8LsAP3xUyXEUYHElfAB%2BxkP&noverify=0&group_code=629388189
mailto:gvm@big.ac.cn
http://shang.qq.com/wpa/qunwpa?idkey=bed22e3fe87a6dbeb72d24a4dead1960937877a6371f7b9412c1829b1902f82c
mailto:gsa@big.ac.cn
http://qm.qq.com/cgi-bin/qm/qr?_wv=1027&k=8MX8E6CD78c0Wbl_NG-7hpNd2ILmkwsd&authKey=TpCy2vjNGO0gXr79pJlItwHaQCBsmc4YnAbwB9d6qp8LKXada9wGLmpIV70Qvj1F&noverify=0&group_code=516418530
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如果“数据库提交账号”与“项目负责人邮箱”不一致，需获得数据提交者授权

后，方可完成信息关联。添加的文件信息同样会显示在文件列表中，但进度状态

为“待验证”。  

 

 

 

数据集授权流程如下： 

⚫ 发送邮箱验证码：点击【发送验证码】，数据集授权验证码以邮件形式发

“数据库提交账号”（zhangxx@big.ac.cn）与 

“项目负责人邮箱”（data-admin@big.ac.cn）不一致 

进展状态为“完成”，表示数据信息关联成功 
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送到“数据库提交账号”邮箱，请及时联系数据库提交者登录邮箱查收验证码，该

验证码有效期为 48 小时。 

 

 

 

 

 

邮箱验证码 
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⚫ 完成验证码校验：正确输入邮箱验证码，点击【校验】。如校验成功后进

度状态显示为“完成”，即数据信息关联成功。 

 

 

 

⚫ 获得备份编号 

当所有备份文件信息完成关联，则可点击文件列表下方的【提交】。完成提

交后，系统将为该备份分配唯一备份号，同时备份信息锁定。备份列表中此备份

状态显示为“已完成”。 

 

输入验证码

并点击校验 

完成数据信息关联 
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重要提示：备份信息锁定后，可点击【查看文件】查看已备份的文件信息和

修改“合计例数”和“单位规格”，但无法再追加文件信息。 

备份认领 

如存在原备份平台的已获得备份号的备份信息未归入情况，可使用认领功能。

具体流程如下： 

⚫ 输入“原系统注册人姓名”、“原系统注册手机号”  

⚫ 通过“手机验证码”完成验证后，即可完成已获得备份号的信息认领 
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法人/单位管理员 

法人/单位管理员作为管理层，可以进行备份信息查看、备份委托调整、原备

份认领等面向法人的服务事项。 

 

备份查看 

法人（单位）可查看到名下查看已归入自然人账号下的所有备份。单位管理

员可查看到所在单位的备份信息，通过点击备份编号进入可查看备份详情。 
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法人（单位）可查看名下所有单位的人员信息。单位管理员可查看到所在单

位的人员信息。 

点击进入查看备份详细信息 
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备份管理 

法人/单位管理员可以使用“委托调整”功能来管理备份信息的委托权。委托

完成后，委托人（自然人）可使用关联后的备份信息完成“事先报告”业务。 

具体操作如下： 

⚫ 请点击操作列的“委托调整”，输入“新委托人”姓名； 

⚫ 点击确定即可完成所有备份移交。 

 

备份认领 

与自然人相似，法人/单位管理员也可通过此功能认领原备份平台中已获得

备份号的备份信息。具体流程如下：  

⚫ 输入“原系统注册人姓名”和“原系统注册手机号”以及指定“新委托
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人”； 

⚫ 信息校验无误后，即可完成所有已获得备份号的信息认领。 

 

联系我们 

在数据备份过程中，有遇到任何问题，请随时联系我们。服务热线：010-

84097816 / 010-84097340，服务邮箱：hgrip@big.ac.cn。 

mailto:hgrip@big.ac.cn

